
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       20                           
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34013526.m  ~~~~~~MKRRASDRGAG~~~~~~~~~~~~~~~ETS~~~~~AKAQALGTGIAGNNAKRAGPFIL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPRLGNSPVPSIVQCLARK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DGTDDFYQLKILT~~~~~~~~LEERGEQGI 
SgK495.h    ~~~~~~MKRRASDRGAG~~~~~~~~~~~~~~~ETS~~~~~ARAKALGSGISGNNAKRAGPFIL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPRLGNSPVPSIVQCLARK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DGTDDFYQLKILT~~~~~~~~LEERGDQGI 
31237988.i  ~~~~~~MSKYARRIVRG~~~~~~~~~~~~~~~QTGNVLLDCEIPRYGTPVERKRCRKAGDFVI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GYELGTSPGVPQTQYLARR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QGTNEFYLLKILS~~~~~~~~FDP~~ETEI 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KEILGRGVSSVVRRCIHKP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TCKEYAVK~~~~~~~~~~~~IIDVTGGGSF 
1kwp_A      MLSNSQGQSPPVPFPAP~~~~~~~~~~~~~~~APPPQPPTPALPHPPAQPPPPPPQQFPQFHV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KSGLQIKKNAIIDDYKVTS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QVLGLGINGKVLQ~~~~~~~IFNKRTQEKF 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TVFRQENVDDYYDT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GEELGSGQFAVVKKCREKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TGLQYAAKFIKKRR~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28274688.m  ~~~~~~~~MRATP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LAASADVSCRKKPLEFDDNIDAKCPVLKRVRD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EPEPGPLPSLLPPSPPPAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLSPAVAPA~~~~~~~~~~~~~TRLGPYI 
21362365.m  ~~~~~~~~MRATP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LAASADVSCRKKPLEFDDNIDAKCPVLKRVRD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EPEPGPLPSLLPPSPPPAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLSPAVAPA~~~~~~~~~~~~~TRLGPYI 
21426781.m  ~~~~~~~~MRATS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LAASADVPCRKKPLEFDDNIDVECPVLKRVRD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EPEPGPTP~~~~~SLPPAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLSPAVAPA~~~~~~~~~~~~~TRLGPYI 
Trb3.h      ~~~~~~~~MRATP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LAAPAGSLSRKKRLELDDNLDTERPVQKRARS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPQPRLPPCLLPLSPPTAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DRATAVATA~~~~~~~~~~~~~SRLGPYV 
30315656.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNIHRSTPITIARYGRSRNK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TQDFEELSSIRSAE~PSQSFSPN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGSPSPPETPN~~~~~~~~LSHCVSCIGKYL 
Trb2.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNIHRSTPITIARYGRSRNK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TQDFEELSSIRSAE~PSQSFSPN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGSPSPPETPN~~~~~~~~LSHCVSCIGKYL 
31542100.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNIHRSTPITIARYGRSRNK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TQDFEELSSIRSAE~PSQSFSPN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGSPSPPETPN~~~~~~~~LSHCVSCIGKYL 
34863190.m  ~~MDGWMDKKEGMAARTFAQRHHHRVCQWVDWIFPSPSVSNMKLVLKKKESFRILLWGLNKTKHTILFWIGKPGTHINSYSSSSKILTKAKPKANLLIAWSEELDGNSIHPCSLAYLCYGHFDHTEDCIIKSERNPSSPFHFSSLLCKCGNIALFHLRRRSNNSKQLLKYGCPGPGAGPTQQENTYGQIDVALNGNVSVT 
34866527.m  ~~~~~~~~MRVGPVRFALSGASQPRG~~~PALLFPAARGTPAKRLLDTDDAAAVAAKCPRLSECS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NPPDYLSPPGSPCSPQPPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SAQGTGGSCV~~~~~~~~SAPGPSRIADYL 
Trb1.h      ~~~~~~~~MRVGPVRSAMSGASQPRG~~~PALLFPATRGVPAKRLLDADDAAAVAAKCPRLSECS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPPDYLSPPGSPCSPQPPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AAPGAGGGSG~~~~~~~~SAPGPSRIADYL 
31235112.i  ~~~~DTAASRGGIVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~AVGPPAAAAAVQIPATKSVPTIANVRAIIICIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ICNISSRRLPEVRLLPLFAD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AISANVSPP~~~~~~~~PVNAVILVDRYL 
17864238.f  MDNSSGQNSRTASSASTSKIVNYSSPVSPGVAAATSSSSSSSSSGMSSSQEDTVLGLFTPKKEFPN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AKMLQTIREKLMTPGGACDLLALG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IAAEPTDQQPVKLIQQRYLISAQPSHISAAV 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAVPFVEDWDLVQTLGEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AYGEVQLAVN~~~~~~~~~~~~RVTEEAV 
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            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
34013526.m  ESQEERQGKMLLH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TEYSLLSLLHTQDGVVHHHGLFQD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTCEAVEDTESGRMVKKMKKRICLVLDCLCAHDFSDKT~~~~~~~~~ADLINLQHYVIKEKRLSERETVVIFYDVVRVVEALHQKNIVHRDLKLGNMVLNK~ 
SgK495.h    ESQEERQGKMLLH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TEYSLLSLLHTQDGVVHHHGLFQD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTCEIVEDTESSRMVKKMKKRICLVLDCLCAHDFSDKT~~~~~~~~~ADLINLQHYVIKEKRLSERETVVIFYDVVRVVEALHQKNIVHRDLKLGNMVLNK~ 
31237988.i  VDKETLQGKVLLH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NEFTLLSMLDDLEGVIHQHGFFSDYAFEE~~~~~~~~~~~~~~RQIERDDGTMASIYTGRIRRRLILVLDCVHAHEFCDES~~~~~~~~~GAYISLQRHIS~VARLSERDALELFYEVVKVVEQLHARNIIHRDLKLNNIVLDR~ 
2phk_A      SAEEVQELREATL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYETN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFFFLVFDLMKKGELFDYL~~~~~~~~~TEK~~~~~~~~~~VTLSEKETRKIMRALLEVICALHKLNIVHRDLKPENILLDD~ 
1kwp_A      ALKMLQDCPKAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~REVELHWRASQCPHIVRIVDVYENLY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AGRKCLLIVMECLDGGELFSRI~~~~~~~~~QDRG~~~~~~~~DQAFTEREASEIMKSIGEAIQYLHSINIAHRDVKPENLLYTS~ 
1jkk_A      TKSSRRGVSREDI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EREVSILKEIQHPNVITLHEVYENK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TDVILILELVAGGELFDFL~~~~~~~~~AEK~~~~~~~~~~ESLTEEEATEFLKQILNGVYYLHSLQIAHFDLKPENIMLLDR 
28274688.m  LLEREQGSCSYRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LHCPTGT~~EYTCKVYPASEAQAVLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YARLPTHQ~~~HVARPTEVLLGSRLLYIFFTKT~~~~~~~~~~~HGDLHSLVRSRRGIPESEAAGLFRQMASAVAHCHKHGLVLRDLKLRRFVFSN~ 
21362365.m  LLEREQGSCSYRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LHCPTGT~~EYTCKVYPASEAQAVLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YARLPTHQ~~~HVARPTEVLLGSRLLYIFFTKT~~~~~~~~~~~HGDLHSLVRSRRGIPEPEAAGLFRQMASAVAHCHKHGLVLRDLKLRRFVFSN~ 
21426781.m  LLEREQGNCTYRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LHCPTGT~~EYTCKVYPASEAQAVLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YARLPTHQ~~~HVARPTEVLLGSQLLYTFFTKT~~~~~~~~~~~HGDLHSLVRSRRGIPEPEAAALFRQMASAVAHCHKHGLILRDLKLRRFVFSN~ 
Trb3.h      LLEPEEGGRAYQA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LHCPTGT~~EYTCKVYPVQEALAVLEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YARLPPHK~~~HVARPTEVLAGTQLLYAFFTRT~~~~~~~~~~~HGDMHSLVRSRHRIPEPEAAVLFRQMATALAHCHQHGLVLRDLKLCRFVFAD~ 
30315656.m  LLEPLEGDHVFRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VHLHSGE~~ELVCKVFDISCYQESLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CFCLSAHS~~~NINQITEIILGETKAYVFFERS~~~~~~~~~~~YGDMHSFVRTCKKLREEEAARLFYQIASAVAHCHDGGLVLRDLKLRKFIFKD~ 
Trb2.h      LLEPLEGDHVFRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VHLHSGE~~ELVCKVFDISCYQESLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CFCLSAHS~~~NINQITEIILGETKAYVFFERS~~~~~~~~~~~YGDMHSFVRTCKKLREEEAARLFYQIASAVAHCHDGGLVLRDLKLRKFIFKD~ 
31542100.m  LLEPLEGDHVFRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VHLHSGE~~ELVCKVFEISCYQESLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CFCLSAHS~~~NINQITEILLGETKAYVFFERS~~~~~~~~~~~YGDMHSFVRTCKKLREEEAARLFYQIASAVAHCHDGGLVLRDLKLRKFIFKD~ 
34863190.m  LNGETERERARRARTHTRTHSRARSEIPGHNKPAVQFGRKASGDKSGLQIVPSLKTQLCSGKRTPRVNRVRGASAASSCRTPGNLLPLVPPGHRPHFLLHQRRIWDVSGDSKSYNINQITEILLGETKAYVFFERS~~~~~~~~~~~YGDMHSFVRTCKKLREEEAARLFYQIASAVAHCHDGGLVLRDLKLRKFIFKD~ 
34866527.m  LLPLAEREHVSRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LCIHTGR~~ELRCKVFPIKHYQDKIRP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YTQLPSHR~~~NITGIVEVILGESKAYVFFEKD~~~~~~~~~~~FGDMHSYVRSRKRLREEEAARLFKQIVSAVAHCHQSAIVLGDLKLRKFVFST~ 
Trb1.h      LLPLAEREHVSRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LCIHTGR~~ELRCKVFPIKHYQDKIRP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YIQLPSHS~~~NITGIVEVILGETKAYVFFEKD~~~~~~~~~~~FGDMHSYVRSRKRLREEEAARLFKQIVSAVAHCHQSAIVLGDLKLRKFVFST~ 
31235112.i  LMEPVEGNNLYRC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YDIKSHE~~ELVCKIANNPCSNLLTAH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FRLDGHR~~~HVNSLHKVIQGNNQTYLLYSPS~~~~~~~~~~~EGDLHSYVRVRKRLREPEARRLCRQMCEVVKSCHEQGIVLRDLKLRKFVFAD~ 
17864238.f  AAKTPASYRHLVDLTASN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LRCVDIFTGEQFLCRIVNEPLHKVQRAYFQLQQHDEELR~~~~~~~~~~RSTIYGHPLIRPVHDIIPLTKDRTYILIAPVPQERDSTGGVTGVYENLHTYIRHAKRLCETEARAIFHQICQTVQVCHRNGIILRDLKLKRFYFID~ 
1ia8_A      AVKIVDMKRAVDCP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENIKKEICINKMLNHENVVKFYGHRRE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNIQYLFLEYCSGGELFDRIEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DIGMPEPDAQRFFHQLMAGVVYLHGIGITHRDIKPENLLLDE~ 
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34013526.m  ~~RTHRITITNFCLGKHLVS~~EGDLLKDQRGSPAYISPDVLSGRP~~~~~YRGKPSDMWALGVVLFTMLYGQFPFYDSIPQELFRK~~~~IKAAEYTIPED~~GRVSENTVCLIRKLLVLDPQQRLAAADVLEALSAIIASWQSLSSLSGPLQVVPDIDDQMSSSDSSQEAK~~VTEECSQYEFENYMRQQLLLAEE~~ 
SgK495.h    ~~RTHRITITNFCLGKHLVS~~EGDLLKDQRGSPAYISPDVLSGRP~~~~~YRGKPSDMWALGVVLFTMLYGQFPFYDSIPQELFRK~~~~IKAAEYTIPED~~GRVSENTVCLIRKLLVLDPQQRLAAADVLEALSAIIASWQSLSSLSGPLQVVPDIDDQMSNADSSQEAK~~VTEECSQYEFENYMRQQLLLAEE~~ 
31237988.i  ~~RTGRIVLTNFFLGKHLIN~~EQECLFDQRGSPAYISPDVLGGKP~~~~~YRGKPSDMWALGVILYTIVYGKFPFLDTTPSALFRK~~~~IREADYSIPSG~~FNTTYETKSLIKRMLTLSPDERLTATEVRIELEQSLRKFRRPRTNCD~~QLVPEVAAEVALSAAPQIAPTLPTTAAEQQQQQLVIDQSIPASKEPF 
2phk_A      DMN~~~IKLTDFGFSCQLDP~~~GEKLREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLR~~~~MIMSGNYQFGSPEWDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      KRPNAILKLTDFGFAKETTS~~~HNSLTTPCYTPYYVAPEVLGPEK~~~~~~YDKSCDMWSLGVIMYILLCGYPPFYSNHGLAISPGMKTRIRMGQYEFPNPEWSEVSEEVKMLIRNLLKTEPTQRMTITEFMNHPWIMQSTKVPQTPLHTSRVLKEDKERWEDVKEEMTSALATMRVDYEQIKIKKIEDASNPLLLK~~ 
1jkk_A      NVPKPRIKIIDFGLAHKIDF~~~GNEFKNIFGTPEFVAPEIVNYEP~~~~~~LGLEADMWSIGVITYILLSGASPFLGDTKQETLAN~~~~VSAVNYEFEDEYFSNTSALAKDFIRRLLVKDPKKRMTIQDSLQHPWIKPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTQQALSSAWSHPQFEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28274688.m  ~CERTKLVLENLEDACVMTG~~SDDSLWDTHACPAYVGPEILSSRP~~~~SYSGKAADVWSLGVALFTMLAGRYPFHDSEPVLLFGK~~~~IRXGTFALPEG~~~~LSAPARCLIRCLLRKEPSERLVALGILLHPWLREDHG~~~~~~~~~~~RVSPPQSDRRE~~MDQVVPDGPQLEEA~~EEG~~EVGLYG~~~~~~ 
21362365.m  ~CERTKLVLENLEDACVMTG~~SDDSLWDKHACPAYVGPEILSSRP~~~~SYS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EPVLLFGK~~~~IRRGTFALPEG~~~~LSAPARCLIRCLLRKEPSERLVALGILLHPWLREDHG~~~~~~~~~~~RVSPPQSDRRE~~MDQVVPDGPQLEEA~~EEG~~EVGLYG~~~~~~ 
21426781.m  ~CERTKLVLENLEDACVMTG~~PDDSLWDKHACPAYVGPEILSSRP~~~~SYSGRAADVWSLGVALFTMLAGRYPFQDSEPALLFGK~~~~IRRGTFALPEG~~~~LSASARCLIRCLLRREPSERLVALGILLHPWLREDCS~~~~~~~~~~~QVSPPRSDRRE~~MDQVVPDGPQLEEA~~EEG~~EVGLYG~~~~~~ 
Trb3.h      ~RERKKLVLENLEDSCVLTG~~PDDSLWDKHACPAYVGPEILSSRA~~~~SYSGKAADVWSLGVALFTMLAGHYPFQDSEPVLLFGK~~~~IRRGAYALPAG~~~~LSAPARCLVRCLLRREPAERLTATGILLHPWLRQDPM~~~~~~~~~~~PLAPTRSHLWE~~AAQVVPDGLGLDEAREEEGDREVVLYG~~~~~~ 
30315656.m  ~EERTRVKLESLEDAYILRG~~DDDSLSDKHGCPAYVSPEILNTNG~~~~SYSGKAADVWSLGVMLYTMLVGRYPFQDIEPSSLFSK~~~~IRRGQFNIPET~~~~LSPKAKCLIRSILRREPSERLTSQEILDHPWFSTDFS~~~~~~~~~~~VSNSGYGAKEV~~SDQLVPD~VNMEET~~~~~~~LDPFFN~~~~~~ 
Trb2.h      ~EERTRVKLESLEDAYILRG~~DDDSLSDKHGCPAYVSPEILNTSG~~~~SYSGKAADVWSLGVMLYTMLVGRYPFHDIEPSSLFSK~~~~IRRGQFNIPET~~~~LSPKAKCLIRSILRREPSERLTSQEILDHPWFSTDFS~~~~~~~~~~~VSNSAYGAKEV~~SDQLVPD~VNMEEN~~~~~~~LDPFFN~~~~~~ 
31542100.m  ~EERTRVKLESLEDAYILRG~~DDDSLSDKHGCPAYVSPEILNTSG~~~~SYSGKAADVWSLGVMLYTMLVGRYPFHDIEPSSLFSK~~~~IRRGQFNIPET~~~~LSPKAKCLIRSILRREPSERLTSQEILDHPWFSTDFS~~~~~~~~~~~VSNSGFGAKEA~~CDQLVPD~VNMEEN~~~~~~~LDPFFN~~~~~~ 
34863190.m  ~EERTRVKLESLEDAYILRG~~DDDSLSDKHGCPAYVSPEILNTNG~~~~SYSGKAADVWSLGVMLYTMLVGRYPFHDIEPSSLFSK~~~~IRRGQFNIPET~~~~LSPKAKCLIRSILRREPSERLTSQEILDHPWFSTDFS~~~~~~~~~~~VSNSGFGAKEA~~CDQLVPD~VNMEEN~~~~~~~LDPFFN~~~~~~ 
34866527.m  ~EERTQLRLESLEDTHMIKG~~EDDALSDKHGCPAYVSPEILNTTG~~~~TYSGKAADVWSLGVMLYTLLVGRYPFHDSDPSALFSK~~~~IRRGQFCIPEH~~~~VSPKARCLIRSLLRREPSERLTAPEILLHPWFEY~~~~~~~~~~~~~~VLEPGYVDSEVGTSDQIVPE~YQDDND~~~~~~~VSSFFC~~~~~~ 
Trb1.h      ~EERTQLRLESLEDTHIMKG~~EDDALSDKHGCPAYVSPEILNTTG~~~~TYSGKAADVWSLGVMLYTLLVGRYPFHDSDPSALFSK~~~~IRRGQFCIPEH~~~~ISPKARCLIRSLLRREPSERLTAPEILLHPWFES~~~~~~~~~~~~~~VLEPGYIDSEIGTSDQIVPE~YQEDSD~~~~~~~ISSFFC~~~~~~ 
31235112.i  ~RERTQLKLESLEDAVVLDDP~AEDLLQDKRGCPAYVSPEILRVNT~~~~TYSGKAADMWSLGVILYTMLVGRYPFNDSEHASLFAK~~~~ISRGQFTVPEC~~~~LSSKARCMIRALLRRDPEERIASEDVLHHPWLLHDDSKDHAYGGL~~~HSSSRSSSSGTAFDDHCVPEWYDPTDENDIGGGSSSSSSSSRMHYS 
17864238.f  ~EARTKLQYESLEGSMILDG~~EDDTLSDKIGCPLYTAPELLCPQQ~~~~TYKGKPADMWSLGVILYTMLVGQYPFYEKANCNLITV~~~~IRHGNVQIPLT~~~~LSKSVRWLLLSLLRKDYTERMTASHIFLTPWLREQRP~FHMYLPV~~~DVEVAEDWSDAEEDEGTAADAMDDDEEGLCPLGDKHEYEDIGVEPL 
1ia8_A      ~~~RDNLKISDFGLATVFRYNNRERLLNKMCGTLPYVAPELLKRRE~~~~~FHAEPVDVWSCGIVLTAMLAGELPWDQPSDSCQEYS~~DWKEKKTYLNPWK~~~KIDSAPLALLHKILVENPSARITIPDIKKDRWYNKPLK~~~~~~~~~~~~~~~~KGAKRPRVTSGGVSESPSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
                    610       620       630       640       650       660       670       680        
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34013526.m  ~~~~~~~~KSSIHEARAWVPKRQFGSMPPVRRLG~~~~~~~~~~~~~~HDAQPMTSLDTAILAQRYLRK~~~~~~~~~~~~~  
SgK495.h    ~~~~~~~~KSSIHDARSWVPKRQFGSAPPVRRLG~~~~~~~~~~~~~~HDAQPMTSLDTAILAQRYLRK~~~~~~~~~~~~~  
31237988.i  GSFSSPPEPMDVDRPAAVEGEKDASSKPPTPRFELSTEQFSRTLEANVREGETSSSAKHTKPDRTYKVKTTTYRFIPPTGGE  
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1kwp_A      ~~~~~~~~~~RRKKARALEAAALAH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
28274688.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
21362365.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
21426781.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
Trb3.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
30315656.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
Trb2.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
31542100.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
34863190.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
34866527.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
Trb1.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
31235112.i  FATGDAFDN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
17864238.f  DYTRSTLQMAQNANGLSTEPEPDTDVDMG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


